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Ribosome 
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tRNA
 نوكلئوتيد دارند   93 تا  73

5′گوانيلات در سمت     
CCA    3′ در سمت
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tRNA
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كد ژنتيكي  

كدون شروع
كدون ختم

Degeneracyتكرار پذيري يا   
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عموميت كد ژنتيكي    



سيد مرتضي سيفتي:زيست شناسي مولكولي مدرس

Reading frame

عدم وجود فاصله بين كدون ها  •
سه قالب خواندن   •
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باز سوم آنتي كدون        
Degeneracy 
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 هاي مختلف مورد نياز است؟      tRNAآيا براي شناسايي كدون هاي متفاوت يك اسيد آمينه          

. ني ضعيف ايجاد مي كند    نوكلئوتيد اينوزينات داراي باز غير معمول هيپوگزانتين پيوند هيدروژ            
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فرضيه لرزش باز سوم    
هاي قوي - هميشه ايجاد جفت   mRNAدو باز ابتدائي كدون   ) 1•

  tRNAكدون   - كريك با بازهاي مربوط بر روي آنتي    -واتسون
.شوند -نموده و بيشترين ويژگي كدشدن را سبب مي      
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فرضيه لرزش باز سوم    
 بخوانيد؛ با باز سوم   3' به 5'در جهت  (اولين باز در آنتي كدون    ) 2•

تعيين كننده تعداد كدون هايي است كه      )  كدون جفت مي شود   
Aوقتي اولين باز آنتي كدون  .   شناسايي مي گردد    tRNAتوسط 

است، ايجاد جفت باز اختصاصي بوده و تنها يك كدون توسط       Cيا 
tRNA    وقتي اين باز .   شناسايي مي گردد U يا G    مي باشد، ايجاد 

جفت باز كمتر اختصاصي بوده و ممكن است دو كدون مختلف خوانده         
يك آنتي كدون   )  لرزان ( اما وقتي اينوزينات اولين نوكلئوتيد   . شود

) tRNAحداكثر تعداد ممكن  براي هر  (است، سه كدون مختلف     
.قابل شناسايي خواهد بود   
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فرضيه لرزش باز سوم    
. وقتي يك اسيد آمينه توسط چندين كدون مشخص مي گردد      )3•

كدون هايي كه در يكي از دو باز ابتدايي متفاوتند، نياز به  ملكول         
.   براي شناسايي دارند  tRNAمختلف  

 tRNA ملكول 32 كدون، نياز به حداقل     61براي ترجمه تمامي )4•
.است
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tRNAفعال شدن     
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tRNAاتصال اسيد آمينه به  
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tRNAشارژ كردن       
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كد ژنتيكي دوم    
 ها يكسانtRNAآبي در تمام •
 tRNAنارنجي در يك •
 tRNAسبز در چند •
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كد ژنتيكي دوم    
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دالگارنو-توالي شاين  

•tRNA               آغازي در يوكاريوت و پروكاريوت 
جايگاه هاي مختلف موجود در ريبوزوم           •
فاكتور هاي آغازي          •
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مرحله آغازي   
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مرحله طويل شدن   
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مرحله طويل شدن   
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Selection of the initiating AUG is facilitated by specific 
surrounding nucleotides called the Kozak sequence: 
(5) ACCAUGG (3).
The A preceding the AUG (underlined) and the G 
immediately following it are the most important nucleotides 
affecting translation initiation efficiency.
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تناقض 
Lehninger 4th Ed. 



سيد مرتضي سيفتي:زيست شناسي مولكولي مدرس



سيد مرتضي سيفتي:زيست شناسي مولكولي مدرس

پورومايسين   
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آنتي بيوتيك ها   
 30Sاسترپتومايسين         •
30S         tRNA-aaتتراسيكلين          •
    50S           PTكلرآمفنيكل          •
 60S         PTسيكلوهگزيميد           •
50S           EF-G    اريترومايسين    •
      eEF2سم ديفتري  •
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تغيير در پروتئين ها    
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