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  بيوانفورماتيكهاي آشنايي با برخي سايت

   مهديه منتظري، دانشجوي دكتري ژنتيك و اصلاح دام، دانشگاه باهنر كرمان

ها را  يا پروتئين DNA يها گيرد تا اطلاعات بيولوژي مولكولي توالياي از علم است كه از كامپيوتر بهره ميبيوانفورماتيك شاخه
-و شامل زير مجموعه و تحليل نمايد تجزيهرياضي  هاي قدرتمنددر كامپيوتر ذخيره نمايد و با ابزارهاي كامپيوتري و الگوريتم

قسمت اول سايت يا . توان شاخه بيوانفورماتيك را به دو قسمت تقسيم نمودمي .باشدهايي از قبيل ژنوميكس و پروتئوميكس مي
قسمت دوم شامل مطالعاتي است كه روي توسعه اطلاعات كار . SASو  SPSSنمايند مانند ايي كه اطلاعاتي را آناليز ميافزارهنرم
 GenBankدر كل سه پايگاه اصلي جهت ذخيره و بازيابي اطلاعات توالي نوكلئوتيدي وجود دارد كه شامل پايگاه . كنندمي

و ) آزمايشگاه زيست شناسي مولكولي اروپا( EMBL، پايگاه )ايجاد شده استتوسط مركز ملي اطلاعات بيوتكنولوژي آمريكا (
DDBJ )هاي روزانه خود همكاري دارندباشند كه با يكديگر جهت تبادل دادهمي) ژاپن.  

 NCBI)(National Center for Biotechnology Information سايت-1

.nlm.nih.govncbiwww.  

و انفورماتيك ) علم مطالعه جانوران(گيرد كه شامل تركيبي از اطلاعات بيولوژي در قسمت دوم قرار مي NCBIسايت 
در واقع اطلاعاتي جامع از ژن، پروتئوم، ترانسكريپتوم و . باشدمي) مجموعه  اطلاعات جمع آوري شده در مورد موجودات زنده(

هدف اين سايت به عنوان . گذارددر اختيار محقق ميرا ... هاي به ثبت رسيده در اين سايت مانند گاو، گوسفند، سگ و گونه... 
. هاي جديد به منظور درك فرآيندهاي مولكولي و ژنتيكي استي تكنولوژيمنبع اطلاعات مولكولي ملي آمريكا، ايجاد و توسعه

  Genbankهاي موجود در داده .ها را داردهاي اتوماتيك براي ذخيره و آناليز دادهي خلق سيستمتر اين سايت وظيفهبه طور دقيق
تامين  HTCو  EST ،STS ،GSSهاي مختلف يابي ژنوم در دنيا به شكلاز دو طريق تحقيقات پژوهشگران دنيا و مراكز توالي

باشد كه در ذيل توضيح مختصري از مي...و  BLAST ،Pubmed ،map viewerشامل  GenBankابزارهاي موجود در  .گرددمي
  .استهر كدام آورده شده 

  :توان به آنها رسيداطلاعاتي را كه با اين سايت مي

  در گوسفند DMDكشف اطلاعات يك ژن در يك گونه خاص مثلا ژن ).1

  پيدا كردن توالي ژن و موقعيت آن روي كروموزوم).2
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روي هر توالي دو عدد هست، هبرو. باشدهاي بدست آمده مياين قسمت شامل شماره دسترسي و نام توالي :قسمت سوم

-مرتب مي او توالي در حال جستجو است كه اطلاعات بعدي بر اساس آنه شدهامتياز همرديفي توالي يافت  )Score( اولين عدد

ي است يعني اينكه چه قدر احتمال دارد كه توالي جفت شده باشد و هيچ رابطه) e value(دومين عدد، ارزش مورد انتظار . شوند
  .ترين حالت ممكن استالاگر شاخص مورد انتظار صفر باشد، ايده. داري بين آنها وجود نداشته باشدمعني
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  )European Molecular Biology Laboratory, EMBL(مولكولي اروپا  زيست شناسيآزمايشگاه -2

http://www.embl.de/training/events/2012/GMX12-02/ 
-هاي تواليدر اين سازمان آناليز داده. كندمجموعه سراسر اروپا فعاليت مي 5يك سازمان ملي و موسسه تحقيقاتي است كه با 

چنين هم. شودمي استفادهاحتمالا جهت يافتن تنوع اسپلايس و كشف واحدهاي جديد رونويسي . ردگييابي شده صورت مي
) TF(خواهد شد كه موجب تمركز روي آناليز فاكتور رونويسي  استفاده chipپايين دست ژن نواحي غني از توالي براي مشاهده 

  . شودمي TFهاي عملكردي و الگوهاي در نواحي غني و كشف موتيف

 :ماموريتهاي ويژه اين آزمايشگاه عبارتند از

  ه تحقيقات پايه در زيست شناسي ملكولي ئارا- 1

  آموزش دانشمندان،دانشجويان و مراجعين در تمامي سطوح،ارايه خدمات حياتي به دانشمندان كشورهاي عضو - 2

  ياتي و فعاليتهاي انتقال فن آوريتوسعه ابزارها و روشهاي جديد در علوم ح- 3

د و يكي كمبريج قرار داراست و اكنون در پرديس هينگستون در نزد EMBLبخشي از  EBI موسسه اروپايي بيو انفورماتيك
اين موسسه ميزبان مهمترين  .ه و آماده كردن بانكهاي اطلاعاتي زيست شناسي براي جامعه علمي را بر عهده داردئمسئوليت ارا

  :ل موارد زير استبانكهاي اطلاعاتي زيست شناسي است كه شام

 ) DNA )EMBL-Bankهاي ليااطلاعات تو

  )UniProt(هاي پروتئيني توالياطلاعات 

 )The Protein Databank in Europe(ساختارهاي سه بعدي

 )Array Express(اطلاعات آزمايش بيان ژنها 

 )IntAct(پروتئين -تداخلات پروتئين

 )Reactome(اطلاعات گذرگاه 
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اطلاعات ژنومي  ،و انستيتوي سانگر است EMBLاين پايگاه كه حاصل پروژه مشترك بين در : )Ensembl(ژنومهاي حيواني 
   .باشدقابل دسترسي مي ...ي از قبيل انسان، موش، گاو، گربه و موجودات مختلف

org.ensemblwww.  

 

ها با اطلاعات ژني قابل نمايش كروموزوم: زيادي قابل مشاهده است مانند پس از كليك بر روي گونه مورد نظر اطلاعات
  .اطلاعات كلي در مورد ژنهاو  دستيابي، اطلاعاتي نحوه اجراي پروژه ژنوم
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  هاي گاونمايش كرووزوم

  

  

 نمايش كاريوتيپ
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  .آيدآن بدست ميمشخصات كلي از با كليك روي شماره كروموزم 

Summery 

  
Example )اطلاعات كلي در مورد ژنهاي موجود بر روي كروموزوم (  

  

 هاي ديگرلينك با پايگاه

 مقايسه ژنومي
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  گاو با انسان 29مقايسه بين كروموزوم 

  

  
   

  


